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1. RESUMEN

EnChile atravésdel programade VigilanciadGendmicasehananalizaddl 3.6 78muestrasde casosconfirmados
de SAREOW2 entre el 22 de diciembre de 2020 y el 20s#ptiembrede 2021, de los cuales 8.087 (59,1%)
fueron secuenciadas y 5.591 (40,9%) genotipificadas mediarRCRTpara deteccion deutaciones asociadas

a variantes (MAV).

Del total de casos analizados seetaron 8.880 (64,9%) variantes de preocupacion (VOC); 2.839 (20,8%)
variantes de interés (VOI); 40 (0,3%) linajes en alerta para mayor seguimiento; 910 (6,7%) otros linajes y 1.009

(7,4%) casomdeterminados paraeteccionde mutacionesmedianteRFPCR.

En cuanto a las VOC, Gamma se detectd en 6.399 (46,8%) casos y Delta en 2.075 (15,2%), la VOI Lambda er
1.677 (12,3%y Mu en 1.155(8,4%).

Losprincipaleshallazgo®nlasultimasl10semanagpidemiologicagSE28 ala 37 de 2021),fueron:

A Seanalizaror8.359muestrasde casosle SARE 02, dondela masfrecuentescorrespondieroraGamma,
Deltay Mu (n=3.588,42,9%;n=2.034 24,3%y n=1.053,12,6%respectivamente)Deltotal, 3.186(38,1%)
fueronsecuenciadayg 5.173(61,9%)genoctipificadasb69 (6,8% muestrascorresponderaviajerosy casos

relacionados viajerosy 7.790(93,2%)x casos derigencomunitario.

A Enla SE 37 (12 al 18 de septiembre), la variante Delta es la mas frecuesgguudasemanaconsecutiva
(n=72357,8%peguidadelasvariantesGamman=26220,9%)y Mu (n=127,10,2%), respecto a un total de
1.251 casos de SARSV2 analizados. En la SE Ia6variante Deltacorrespondio a 512 casos1(4%),
Gamma a 324 (26,0%) y Mu 205 B&6) deun totalde 1.246 casoanalizados.



2. ANTECEDENTES

Desde la identificacion inicial del SARS/2, hasta el 20 de septiembre de 2021, se han compartido a
nivel mundial alrededor de 3.600.000 secuencias genGmicas completas a través de bases de datesal
publico (GISAMD.

Con el fin de facilitar la identificacion de las VOC y de VOI, la Organizacion Mundial de la Salud (OMS)
establecio el 31 de mayo del 2021 una nueva nomenclatura para las variantes d€@AR8enominandolas
segun las letradel alfabeto griego. Producto de la aparicion de nuevas variantes, la dindmica de la enfermedad,
la mayor comprensién de los impactos fenotipicos de las variantes y de la evidencia disponible es que la lista de
VOCy VOI esta continuamente siendo actualizala. El nombre asignadopor la OMS a las VOCy VOl es
independiente del sistema de nomenclatura para los linajes, pero se basa en las clasificaciones filogenéticas
disponiblespor lo que este nombre se enlaza a los sistemas de nomenclaturas utilizados para nombrar y rastrear
loslinajesde SAREC0V2; por ejemplo,lanomenclaturaPANGJAnexo 9.2 Seguimientale lasvariantesde SARS
Co\2, Tablay).

El 06 de julio d2021, la OMS incluy6 algunos linajes en alerta para mayor seguimiento, los cuales se
definencomounavariantedel SAR€C0\f2 concambiosgenéticogjue sesospechguedenrepresentarun riesgo
futuro, pero la evidencia del impacto fenotipico o epidemiatégestd menos claro en comparaciéon con las VOC
y VOl porlo querequiereunamayorsupervisiory evaluacidrrepetida,en esperade nuevasevidenciagientificas.
La ultima actualizacion se realizé el 02 de septiembre, donde se reclasific6 eéBlihéjgl de un linaje en alerta

aunaVOldenominadaMu, e incluyeronal linajeC.1.2en alertaparaseguimientoadicional(OMS agosto 2021).

LaOMSvigilael comportamientogenéticodel virusconénfasisenla aparicionde nuevasmutacionesjue
pueden evolucionar con el tiempo y aumentar la transmisién o severidad de la enfermedad peLBARSI
nuevas variantes no significan un cambio significativo en las caracteristicas del virus, el nombre asignado se

enlazaréa los linajeparentales segiinomenclaturaPANG@

La vigilancia de virus respiratorios realizada en Chile, integré elGARXa las estrategias de vigilancia
dellnstituto de SaludPUblica(ISPYesdeeliniciode lapandemiaDesdediciembrede 2020seampliéel monitoreo

a viajerospositivosa SARE0V2 que provienende la BusquedaActivade CasogBAC)que se realizaen el

! LalniciativaGISAI promueveel intercambioripidode datosde todoslosvirusde la influenzay el coronavirusque causael COVIBL9.

2 Nomenclatura dinamica que permiten clasificar y visualizar los linajes deC@M2Sla cual es implementada por el software PANGOLIN (de las siglas en
inglésPhylogenetiAssignmenbf NamedGlobalOutbreakLineages).



aeropuerto Internacioal Arturo Merino Benitez (AMB). En marzo de 2021, el ISP aument6 sus capacidades
secuenciandanamayorcantidadde muestragprovenientesde lavigilanciade laboratorios,ademasie muestras

de otros establecimientosle saludoublicosy privados,y de pacienteso gruposconrelevanciaepidemioldgica.

Lavigilanciade viajeroscomenzddesdela aperturade lafrontera el 23 de noviembrede 2020,y consistié
en un sistema de monitoreo y testeo con-RTR a viajeros, donde uno de los objetivos es aistatwosamente
aloscasosconfirmadosde COVIBEL9 y minimizarel riesgode propagaciordel virus.Posteriormente seafiadidla

secuenciacioigendmicapor parte del ISPen todamuestrapositiva dePCRproveniente de viajeros.

Ladeteccionmundialy nacionalde lasVOCYVOly linajessepresentaen laTablal.



Tabla 1: Clasificaciones de las VOC, VOI, linajes en alerta para mayor seguimiento adicional y otros linajes a
nivel mundialy enChileal 20 deseptiembre de2021.

Fecha de toma Fecha toma de

Etiqueta ,. . . dPT muestra muestra de S
OMS LinajePango* Primeramuestradocumentada _primercaso L eteccion Estadodel Linaje
identificado en .
Chile en Chile

Variantesde preocupacion
Alfa B.1.1.7 ReinoUnido,septiembre2020 15-12-2020 14-09-2021 Activo
Beta B.1.351 Sudafricamayo 2020 06-04-2021 23-06-2021 Activo
Gamma P.1 Brasil,noviembre2020 23-01-2021 19-09-2021 Activo
Delta B.1.617.2 India,octubre2020 13-06-2021 19-09-2021 Activo
Variantesde interés
Eta B.1.525 Variospaisesgdiciembre2020 02-03-2021 08-03-2021 Noobservado
lota B.1.526 EstadodJnidos,noviembre2020  16-05-2021 18052021 Noobservado
Kappa B.1.617.1 India,octubre2020 04-06-2021 04-06-2021 Noobservado
Lambda C.37 Pera,agosto2020 20-01-2021 11-09-2021 Activo
Mu B.1.621 Colombiagnero2021 22-03-2021 19-09-2021 Activo
Linajesparamayor seguimiento

- B.1.427/B.1.429 EstadodJnidos,marzo2020 26-01-2021 18-09-2021 Activo

- B.1.1.519 Variospaisesnoviembre2021 08-04-2021 08-04-2021 No observado

- C.36.3 Variospaisesenero2021 04-06-2021 06-06-2021 Noobservado

- B.1.619 Variospaisesmayo2021 25-08-2021 25-08-2021 Activo
Otroslinajes

B.1.348 11-01-2021 09-06-2021 Noobservado
Otroslinajes 01-01-2021 29-08-2021 Activo

(°) Estadade linaje segunfechade Ultima deteccién, clasificacitRANGGefialadoen ConceptoLlavespagina??.

(*) Incluyetodosloslinajesdescendientes.

Datos provisorios al 20 de septiembre de 2021, en proceso de valid&tadmorado por: Departamento de Epidemiologia, Ministerio de Salud



3. OBJETIVOELREPORTE

Entregatinformaciénactualizadale lasVOGy VOl linajesen alertade mayorseguimientoy otroslinajesde SARS
CoVf2 detectados en Chile en base a datos disponibles hasta el 20 de septiembre de 2021, a partir de deuestras
casos de SARSV2 analizadas por secuenciacion genomica y deteccién de mutacionesdasoaizariantes

mediante RTIPCR.

4. METODOS

Esteinformeincluyeun reporte de lasvariantesVOGy VOIl,ademasde loslinajes de alertade mayorseguimiento

y otros linajes de SARV2 detectados en Chile desde el 22 de diciembre, fecha del péaser asociado a
variantes, considerando el monitoreo realizado en el aeropuerto AMB y en otros puntos de entrada terrestre y
maritimo al pais, denominada vigilancia de viajeros y la vigilancia de la circulaciéon nacional o poblacional a través
de laboratorios, hospitales centinela y otros establecimientospublicos y privados, casos de relevancia

epidemiolégicay clinica, denominadsaigilancia comunitaria.

Los datos se presentan segun fecha de toma de muestra, y considévamacion provisoria en procesced

validaciénpor lo cual est&ujeta a cambios en la medida querealizan actualizaciones.

Loscasosse presentarpor tipo demétodo de detecciény regiénde residenciague corresponde sudomicilioo

la region declarada al ingreso al paigrteso de seleccidn de estos casos responde a criterios epidemiolégicos
y el muestreo no es aleatorio. Se incluyen para el analisis los resultados de las muestras de case€d¢SARS
secuenciadas por sobre la determinacion de mutaciones mediarHe(REN una misma persona. Los casos

indeterminadosatravésde MAVseincluyenen el total deesta categorig sonenviadosa secuenciar.

Parafacilitarel analisisseagrupanioslinajescomoAlertas,aaquelbsalertasparamayorseguimienta(B.1.427/429,

B.1.1.519 C.36.3/C.36.3.1) yasvariantes Eta, lotg KappacomoOtrasVOI.

Eldetalle de aspectos powariante ylinaje seencuentra incluido eel Anexo,9.2 pagina30.



4.1 Fuentesde informacion

A

Informesde secuenciacidgendmicaparaSARSCoV2, Instituto de SaludPublicaal 20 de septiembrede
2021.

Informes de secuenciacion genémica para SB&&, Universidad Andrés Bello, al 15 de septiembre de
2021.

Informes de secuenciaciéngendémicapara SARS0V2 del, UniversidadAustral de Chile, al 07 de
septiembre de2021.

Informesde secuenciaciégendmicgparaSARE 0V 2, Universidadde Antofagastadel 07 de septiembre

de 2021.

Informes de secuenciacion gendmica para SBR&, Universidad de Santiago de Chile, del 07 de
septiembrede 2021.

Informes de secuenciacién gendmica para SBRE, Universidad de Magallanes, abril al 28 de agosto
de2021.

Informesde secuenciaciogendmicaparaSARE0V2, UniversidadCatdlicade Chile,del 16 de agostode
2021.

Registro de deteccion de mutaciones asociadas a variantes a travésRieRRdel Ministerio de Salud
(MINSAL), implementada en laboratorios de hospitales publicos y la colaboracion de centros privados de
Chile, akP0 desepiembre 2021.

Informes de la pesquisa de mutaciones asociados a variantes deCaAR $nediante RPPCR, Red de
Salud UC Christus, al 31 de julio de 2021. Posteriormente se incluyen, los resultados en el registro de
deteccionde mutacionesasociadas vaiantes.

Sistemade vigilancia epidemiolégic&PIVIGILADepartamentode EpidemiologiaMINSAL,al 20 de
septiembre de2021.

Registrode defuncionesdel Departamentode Estadisticae Informacion en Salud (DE)NSAL,
al20de septiembrede 2021.

Basede datos de la unidad de gestionde camas criticas (UGCC), Division de GestidRedds
Asistenciale$DIGERA), MINSAL.

Registro de Declaracion Jurada para viajeros para prevenir enfermedades por coronavirus1@QOVID
MINSAL.



5. SITUACIOEPIDEMIOLOGIR&LUMULADA

En Chile, entre el 22 de diciembre de 2020 y el 20 de septiembre de 2021, se han analizado 13.678
muestras de casos de SAB®/2 confirmados, 8.08(59,1%fueron secuenciadas y 5.58D,9%)genotipificachs
medianteRFPCRaradetecciondeMAV.LasvOCorrespondera8.880(64,9%)lasVOla2.839(20,8%y loslinajes

enalerta paramayor seguimient@ 40 (0,3%) detotal de muestras de casanalizados (Tabla).

Tabla2: Variantesy linajesprincipalesde casosde SARSCoV 2 segunmétodo de deteccion.Chile,22 diciembre
de 2020¢ 20 deseptiembrede 2021.

Variantes(Linaje Secuenciacion Genotipificacion

- o 0
PANGO) gendmica por RFPCR Total (%) Sub Total (%)
completa
Categoria
Alfa 292 110 402 29
Variantesde Beta 4 0 4 0,0
preocupaciorparala 8880 64,9
saludptblica (vOC) Lamma 4110 2289 6399 46,8
Delta 581 1494 2075 15,2
Eta 2 0 2 0,0
Variantesde interés lota 4 0 4 0,0
paralasaludpiblica  Kappa 1 0 1 0,0 2839 20,8
VOI
(vol) Lambda 1658 19 1677 12,3
Mu 491 664 1155 8,4
B.1.427/429 31 3 34 0,2
Alertaparamayor 1.1.
seguimiento B.1.1.519 1 0 1 00 40 0,3
C.36.3 4 0 4 0,0
B.1.619 0 1 0,0
Linajesy otras B.1.1.348 243 0 243 1,8
variantes Otros* 660 7 667 4,9 910 6,7
Indeterminados Indeterminados 4% 1005 1009 7.4 1009 7.4
Total 8087 5591 13678 100 13.678 100,0

(*) Corresponde otroslinajesde bajafrecuenciay otrasvariantesno especificadag#) En proeso de verificacion
Datosprovisoriosal 20 de septiembrede 2021,en procesode validacién. Elaboradgor: Departamentade Epidemiologia, Ministeride Salud



Figural: Casosle SARSC0V 2 secuenciadoy genotipificadossegunsexoy edad. Chile22 de diciembre2020
¢ 20de septiembre2021.
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Datosprovisoriosal 20 de septiembrede 2021,en procesode validacién. Elaboradgor: Departamentade Epidemiologia, Ministeride Salud

Figura2: Casosle SARSC0oV2 segunmeétodo de detecciony regidnde residencia. Chile22 diciembre2020¢
20de septiembre 2021.
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Figura 3:Variantesy linajesde casosSARSC0\f2 segunregionde residencia.Chile,22 de diciembre2020¢ 20
de septiembre2021.A: Distribuciénen nimerosde casosB: Distribuciénen porcentajes.
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Datosprovisoriosal 20 de septiembrede 2021,en procesode validacion. Elaboradgor: Departamentade Epidemiologia, Ministeride Salud
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CARACTERISTIGAINICABELOSCASOS

Tabla3: Variantesy linajes activos (*) de casosde SARSCoV 2 secuenciadog genotipificados,segun

antecedentesclinicos.Chile, 22 daliciembre2020al 20 deseptiembre de2021.

Total Sintomético Hospitalizacion IngresoUCI/UTI Fallecidos/letalidad Embarazo Comorbilidad
n % n % n % n % n % n %
VOoC
Alfa 402 236 58,7 36 9,0 11 2,7 8 1,99 1 0,2 32 8,0
Beta 4 1 25,0 0 0,0 0 0,0 0 0,00 0 0,0 0 0,0
Gamma 6399 4443 69,4 1067 16,7 303 4,7 320 5,00 53 0,8 1597 25,0
Delta 2075 1237 59,6 107 52 39 1,9 12 0,58 11 0,5 350 16,9
VOI
Lambda 1677 1265 75,4 255 15,2 93 55 75 4,47 10 0,6 294 175
Mu 1155 754 65,3 113 9,8 37 3,2 23 1,99 7 0,6 300 26,0
Alertas
B.1.427/429 34 29 85,3 2 5,9 0 0,0 0 0,00 3 8,8 2 5,9
B.1.619 1 1 100,0 1 100,0 1 100,0 0 0,00 0 0,0 1 100,0

(*) Estado de linaje segun fecha de Ultima deteccién, clasificacion PANGO, sefialados en Conceptos Claves, pagina 27.

UTI=Unidadde tratamientosintermedios. UCIdnidadde cuidadosintensivos,intermedios.

Datosprovisoriosal 20 de septiembrede 2021,en procesode validacion. Elaboradgor: Departamentade Epidemiologia, Ministeride Salud
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DISTRIBUCIOREMPORAL

Lapresentaciorde los casosacumuladoge lasvariantesmasfrecuentes(Figurad) muestrael avancey

velocidadde propagacion semanalesdela pesquisalel primercasoparacada unale ellas.

Figura4: Casosacumuladosde variantesde SARSCo\f2 desdeel primer dia/semanasde detecciondel caso
indexadaspor dias.Chile,22 de diciembre2020- 20 de septiembre2021.
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Datosprovisoriosal 20 de septiembrede 2021,en procesode validacién. Elaboradgor: Departamentade Epidemiologia, Ministeride Salud

Figura 5: Evolucién de los linajes predominantes de
SARSCoV2 en Chile, diciembrede 2020 ¢ 22
septiembrede2021.
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deloslinajesdisponibleenGISAID (Figura 5).
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DISTRIBUCIODEVARIANTEENVIAJEROS

Figura6: Variantesy linajes de casosde SARSCoV2 en viajeros por mesde toma de muestra. Chile,22 de
diciembre2020¢ 20 deseptiembre2021.
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Datosprovisoriosal 20 de septiembrede 2021 en procesade validacion. Elaboradgoor: Departamentade Epidemiologia, Ministeride Salud

Figura7: Variantesy linajes de casosde SARSCo\f2 en viajeros secuenciadog/ genotipificados.Chile22 de
diciembre2020¢ 20 deseptiembre2021.
eAlertas ¢ Alfa B.1.1.348 «Beta eDelta e Gamma e Indeterminado e Lambda e Mu « Otros Linajes e Otros VOI
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Datosprovisoriosal 20 de septiembrede 2021,en procesade validacion. Elaboradgor: Departamentade Epidemiologia, Ministeride Salud
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DISTRIBUCIODEVARIANTEENCOMUNITARIOS

Figura 8: Variantes y linajes de casos de SSR$2 comunitariospor mes de toma de muestra. Chile, 22
diciembre2020¢ 20 deseptiembre2021.
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Datosprovisoriosal 20 de septiembrede 2021en procesade validacion. Elaboradgoor: Departamentade Epidemiologia, Ministeride Salud

Figura9: Variantesy linajes de casosde SARSCoV2 comunitariossecuenciadoy genotipificados.Chile22 de
diciembre2020¢ 20 deseptiembre2021.

o Alertas ®Alfa #B.1.1.348 eDelta ® Gamma e Indeterminado ® Lambda @ Mu « Otros Linajes ® Otros VOI
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Region de Aysén del General Carlos ...

Regién de Magallanes y la Antartica ... 63,9% 26,7%
0% 20% 40% 60% 80% 100%

Porcentaje de casos

Datosprovisoriosal 20 de septiembrede 2021,en procesode validacién. Elaboradgor: Departamentade Epidemiologia, Ministeride Salud

15



SITUACIOEPIDEMIOLOGI@ELASILTIMAL0 SEMANAEPIDEMIOLOGICAS (BE2021

Ertre la SE28 a 37 de 2021 sanalizaron8.359 muestras de casos confirmadosSiERE0\2, de los
cuales3.186fueron secuenciadayg 5.173genatipificadagnedianteRFPCRLasVOCcorresponden a 5.728 casos
(68,5%), principalmente Gamma (n=3.588)elta (h=2.034)as VOI a 1.539 cagds8,4%) 6 casos hg=en Alerta,
identificAndose el primer caso con liraB.1.619 (0,1%)En cuanto a la procedencia del tipe @ 7.790
corresponden a casos comunitarios y 569 a viajeros o casos relacionado con vigefadhla 4resentala

distribucionde las variantegpor SE.

Tabla 4: Variantes y linajes de casos 8ARSCoV2 secuenciados y genotipificados. Chile, por SE de toma de
muestra,SE28a 37 de 2021.

\e]e; VoI Linajesde Alerta Otros
SE linajes Indeterminado Total
Alfa Gamma Delta Lambda Mu B.1.427/429  B.1.619
n % n % n % n % n % n % n % n % n %
28 4 1,0 295 706 7 1,7 78 18,7 27 6,5 1 0,2 0 0,0 4 1,0 2 0,5 418
29 4 1,1 226 64,6 19 5,4 74 21,1 12 3,4 0 0,0 0 0,0 15 4,3 0 0,0 350
30 37 59 381 609 46 73 71 113 24 38 0 00 O 00 26 42 41 6,5 626
31 11 1,3 519 632 44 5,4 72 8,8 46 5,6 2 0,2 0 0,0 12 1,5 115 14,0 821
32 12 13 500 552 9 99 80 88 92 102 O 00 O 00 11 12 120 133 905
33 5 0,7 360 476 125 165 62 82 108 143 O 0,0 0 0,0 12 1,6 84 11,1 756
34 14 14 375 388 183 189 35 36 188 195 O 0,0 1 01 30 31 140 145 966
35 10 1,0 346 339 285 279 13 13 224 220 O 0,0 0 0,0 1 0,1 141 13,8 1020
36 7 06 324 260 512 411 1 0,1 205 165 O 00 O 0,0 0 00 197 158 1246
37 2 0,2 262 209 723 578 O 0,0 127 10,2 2 0,2 0 0,0 0 0,0 135 10,8 1251

Total 106 1,3 3588 42,9 2034 243 486 58 1053 126 5 0,1 1 00 1112 13 975 117 8359
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FiguralO: Variantesprincipalesde casosde SARSC0oV2 segunsemanaepidemiolégicade toma de muestra.
Chile, SE28¢ 37 de 2021. A:Secuenciado8. Genotipificados.
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e Alertas e Alfa @ Delta ® Gamma @ Indeterminado ® Lambda @Mu = Otros Linajes
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e Alertas ® Alfa ®Delta ®» Gamma e Indeterminado ® Lambda eMu

Semana Epidemiolégica

*Datosprovisoriosal 20 de septiembrede 2021,en procesade validacion. Elaboradgor: Departamentade Epidemiologia, Ministeride Salud

Ladistribuciénregional entre la SEBy la SBB7 del 2021 seencuentraen Anexo.Figura 20.
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Figurall:Casosle SARSCoVf2 enviajerossecuenciadoy genotipificadosde variantesy linajesen seguimiento
de SARSCoV2 segurregidonde residencia.Chile, SE28 - 37 de 2021.
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Figural2: Casosle SARSC0oV2 comunitariossecuenciadoy genotipificadosde variantesy linajesen
seguimientode segunregionde residencia.Chile,SE28 ¢ 37 de 2021.
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